Requisicao de Exames Complementares

PATOLOGIA MOLECULAR

patimup

Médico requisitante: o o )
Por favor, colar aqui a identificagdo do doente ou fornecer os seguintes dados:

Nome:
Telefone:

Instituicdo/servigo: Data nasc.: Processo: F M

Identificar a amostra a enviar com pelo menos dois dos campos acima referidos

Ne dos(s) bloco(s): Data de envio:

Informagao clinica: Diagndstico inicial Progressao

Neoplasia do Pulmao Neoplasia do Sistema Nervoso Central

TISSUE LUNG CUSTOM! — Pesquisa de mutagdes, por NGS, nos genes ALK,
BRAF, EGFR, HER2, HER4, KRAS, MET, NRAS, PIK3CA e de rearranjos nos
genes ALK, NTRK(1, 2 e 3), ROS1 e RET.

Glioma/glioblastoma — MGMT? - Andlise do estado de metilagdo do
promotor do gene MGMT.

Glioma/glioblastoma — IDH! - Pesquisa de mutagdes hotspot nos genes
TISSUE LUNG PLUS! — Pesquisa de mutagdes, por NGS, nos genes ALK, ATK1, IDH1 e IDH2 (coddes 132 e 172, respetivamente).
BRAF, CDK4, CTNNB1, DDR2, EGFR, FGFR2, FGFR3, HER2, HER3, HER4,
JAK2, JAK3, KRAS, MAP2K1, MET, NRAS, PIK3CA e ROS1 e de rearranjos nos

genes ALK, BRAF, FGFR3, NTRK(1, 2 e 3), RET e ROS1.

Glioma/glioblastoma — Histona H3!- Pesquisa de mutagdes hotspot nos
genes H3F3A e Hist1H3B (coddes 27 e 34).

TISSUE TARGET! — Pesquisa da mutagdo p.(Thr790Met), por digitalPCR, no
gene EGFR - exdo 20.

Glioma/glioblastoma Painel' — Pesquisa de alteragbes em 52 genes, por
NGS, incluindo: mutagBes hotspot, rearranjos e amplificagdo nos genes
BRAF, EGFR, FGFR1, FGFR2, FGFR3, PDGFRA, MET; mutagdes hotspot nos
genes IDH1, IDH2, PIK3CA, TERT; CNVs nos genes CDK4, CDK6, CCND1,
FGFR4; rearranjos/fusbes nos genes ALK, NTRK(1, 2 e 3), ROS1.

LIQUID TARGET? - Pesquisa da mutacio p.(Thr790Met), por digitalPCR, no
gene EGFR - exdo 20.

LIQUID LUNG? - Pesquisa de mutagdes, por NGS, nos genes ALK, KRAS,
PIK3CA, BRAF, MAP2K1, ROS1, EGFR, MET, TP53, HER2 e NRAS.
mutagBes com cobertura total dos genes APC, PTCH1, TP53, SUFU,

SMARCA4 e CNVs nos genes MYC e MYCN.
KRAS e NRAS!¢? — Pesquisa de mutagBes hotspot nos genes KRAS e NRAS "
(codoes 12, 13, 59, 61, 117  146).

Genotipagem de HPV'? — Genotipagem de 20 estirpes de alto risco e 15

Meduloblastoma Painel® — Pesquisa de alteragdes em 203 genes, por
NGS, incluindo mutagBes hotspot nos genes CTNNB1, SMO, TERT;

Instabilidade de Microssatélites® — Analise dos cinco marcadores de

consenso para determinagdo de instabilidade de microsatélites.
BRAF! — Pesquisa da mutagdo p.(Val600) no gene BRAF.

GIST* — Pesquisa de mutagdes no gene KIT (exbes 9, 11, 13, 14 e 17) e no
gene PDGFRA (ex&es 12, 14 e 18).

Metilagdo do MLH1*! — Andlise do estado de metilagdo do promotor do gene

estirpes de baixo risco.

TISSUE PANCREATIC CUSTOM! — Pesquisa de mutagdes, por NGS, nos
genes ALK, BRAF, CTNNB1, EGFR, KRAS, NRAS, HRAS, MET, RAF1, ROS1,
PIK3CA, JAK 1, 2 e 3; rearranjos nos genes ALK, BRAF, RET, ROS1, NTRK(1,
2 e 3) e CNVs nos genes HER2 e MET.

MLH1.

TISSUE PANEL' — Pesquisa de alteragdes em 52 genes, por NGS, incluindo
mutagdes hotspot (35 genes), CNVs (19 genes) e rearranjos (23 genes).

Neoplasia da Mama/Ovario

Cancro da mama/ovario® — Pesquisa de mutagbes, por NGS, nos genes

BRCA1 e BRCA2.

Cancro da mama® — Pesquisa de mutagbes no gene PI3KCA (exbes 4,7,9 e

20).

TISSUE PAN CANCER! — Pesquisa de alteragdes em 161 genes, por NGS,
incluindo mutagdes hotspot (87 genes), CNVs (43 genes), mutagBes com
cobertura total do gene (48 genes) e rearranjos (51 genes).

Tumores Pediatricos® - Pesquisa de alteragdes em 203 genes, por NGS,
incluindo mutagdes hotspot (86 genes), CNVs (28 genes), mutagSes com
cobertura total do gene (44 genes) e rearranjos (97 genes).

Cancro da mama!- PAM50 (Prosigna®).

L Preferencialmente em bloco de parafina, caso néo seja possivel, podera ser enviado material citolégico. 2 Bi6psia liquida (cfDNA). ® Citologia em meio liquido

Outro:

Enviar resultado para:

No decorrer de uma consulta médica foram-me explicadas, de forma compreensivel, as bases genéticas que podem estar envolvidas na situagdo que motivou a minha vinda a consulta. Dessa forma

pude compreender o interesse e as limitagdes da realizagdo de estudos genéticos para a selegdo de eventuais vias terapéuticas. Autorizo que a minha amostra biolégica seja usada para estudar os

genes que podem ajudar na escolha de uma linha terapéutica. Compreendi que, até a comunicagdo dos resultados, poderei optar por ndo os conhecer. Compreendi que nenhum dos resultados destes

estudos serd comunicado a outras pessoas (mesmo familiares) sem que, para tal, tenha dado o meu consentimento. Compreendi que posso abandonar este estudo a qualquer tempo, sem que para

tal tenha que fornecer qualquer explicagdo, e que tal decisdo ndo afectard de nenhuma forma o meu atendimento médico, ou o de qualquer familiar.

Assinatura:

Data:

acreditacin

Rua Jdlio Amaral de Carvalho, n° 45 - 4200-135 Porto — Portugal s 202

i

Geral: 220 408 836 ou 220 408 800 | Fax: +351 225 570 798 Email: servicos@ipatimup.pt Exarmes Clinicas
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